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<210> 1 

<211> 37 

<212> DNA 

<213> Artificial 

<220> 

<22 3> Synthetic 

<400> 1 

ggtttttgag ggtgagggtg agggtgaggg tgagggt 37 



<210> 2 

<211> 39 

<212> DNA 

<213> Artificial 

<220> 

<223> Synthetic 
<400> 2 

tcccgactat ccctatccct atccctatcc ctatcccta 39 

<210> 3 

<211> 90 

<212> DNA 

<213 > Homo sapiens 

<400> 3 

ccctaaccct aaccctaacc ctaaccctaa ccctaaccct aaccctaacc ctaaccctaa 60 
ccctaaccct aaccctaacc ctaaccctaa 90 



<210> 4 

<211> 90 

<212> DNA 

<213> Homo sapiens 



J 



<400> 4 

ttagggttag ggttagggtt agggttaggg ttagggttag ggttagggtt agggttaggg 



60 



ttagggttag ggttagggtt agggttaggg 



90 



<210> 5 

<211> 6 

<212> DNA 

<213> Homo sapiens 

<400> 5 

ttaggg 6 



<210> 6 

<211> 39 

<212> DNA 

<213> Artificial 

<220> 

<223> Synthetic 



<210> 7 

<211> 39 

<212> DNA 

<213> Artificial 

<220> 

<22 3> Synthetic 

<400> 7 

ggcttgcctt acccttaccc ttacccttac ccttaccct 39 



<210> 8 

<211> 23 

<212> DNA 

<213> Artificial 

<220> 

<223> Synthetic 



<210> 9 

<211> 25 

<212> DNA 

<213> Artificial 

<220> 

<223> Synthetic 

<400> 9 



<400> 6 

cggtttgttt gggtttgggt ttgggtttgg gtttgggtt 



39 



<400> 8 

cagcaagtgg gaaggtgtaa tec 



23 



2 



cccattctat catcaacggg tacaa 



<210> 10 

<211> 42 

<212> DNA 

<213> Artificial 

<220> 

<223> Synthetic 



<400> 10 

ttagggttag ggttagggtt agggttaggg ttagggttag gg 



